" Tarum Bilimleri Arastirma Dergisi
E-ISSN: 1308-027X, 10(2): 04-07, 2017, www.nobel.gen.tr

(/\;\i\- ABAD Research Journal of Agricultural Sciences

il

Rize ilinden Toplanan Yerel Fasulye Genotiplerinin Tohum Ozelliklerindeki Varyasyon

Arzu Karatag',  Damla Turan Biiyiikding',  Sonay Bilgili>,  S. Sebnem Ellialtioglu®

' Recep Tayyip Erdogan Universitesi, Ziraat ve Doga Bilimleri Fakiiltesi, Bahce Bitkileri Boliimii, Pazar-Rize
211 Gida Tarim ve Hayvancihik Midiirligi, Rize
3 Ankara Universitesi, Ziraat Fakiiltesi, Bahg¢e Bitkileri Boliimii, Ankara

*Sorumlu Yazar
E-posta: arzu.karatas@erdogan.edu.tr

Gelis Tarihi: 20 Haziran 2017
Kabul Tarihi: 25 Agustos 2017

Ozet

2014-2015 yillarinda Rize Merkez ve ilgeleri ve koyleri ziyaret edilerek yerel fasulye genotiplerinden 6rnekler alinmistir. Bu
baglamda Merkez ve ilgelere bagli 84 kdy ve mahalleden 1040 fasulye 6rnegi temin edilmistir. Kiigiik alanlarda,diger sebzelerle
karisik bir sekilde yetistirilen sirik fasulye genotiplerinde gesitlilik fazladir. Tohum rengi siyahtan beyaza, tek renkten ¢ok
renkliye, bilylikten kiiglige, erkenciden geggiye, taze i¢ tohumu tiiketilenden tursuluk igin iiretilenlere kadar oldukga biiyiik
bir varyasyon goriilmektedir. Toplanan materyalde morfolojik ve molekiiler diizeyde tanimlama ¢alismalarinin yapilmasi
gerekmektedir. Bu amagla tohum ¢ogaltilmasi islemi, 2017 yili yaz doneminde gergeklestirilmistir. Morfolojik ve molekiiler
karakterizasyon ¢aligmalar1 2018 ve 2019 yillarinda tamamlanacaktir.

Anahtar kelimeler: Fasulye, Phaseolus vulgaris, varyasyon, Rize, yerel

Variation in Seed Characteristics of Local Bean Genotypes Collected from Rize

Abstract

In 2014-2015, examples of local bean genotypes were visited by visiting Rize Central and its counties and villages. In this
context, a sample of 1040 beans from 84 villages and localities affiliated to the Center and the districts were provided. In
small areas, diversity is high in the bean genotypes grown mixed with other vegetables. There is a considerable variation
in the seed color from black to white, from one color to the other, from large to small, from early to late, from fresh seeds
consumed to those produced for pickling. Identification studies at the morphological and molecular level must be performed
in the collected material. For this purpose, seed multiplication was carried out in the summer of 2017. Morphological and
molecular characterization studies will be completed in 2018 and 2019.
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Fasulye, ilk olarak Amerikan yerlileri tarafindan

GIRIS

Avrupa-Sibirya, Akdeniz ve Iran-Turan fitocografik
bolgelerinin  kesistigi  yerde bulunmasi, Avrupa ile
Gilineybat1 Asya arasinda koprii gorevi yapan bir gé¢ yolu
olmasi1 ve birgok cinste ¢esitliligin gortildigii bir merkez
olmasi, Tirkiye’nin dnemli bir genetik cesitlilik merkezi
oldugunun kanitidir. Bitki genetik kaynaklari; yerel
cesitler olarak nitelendirilen kdy populasyonlari, bunlarin
yabani akrabalari, kullanilmayan eski cesitler ve hatlardan
olusmaktadir. Genetik kaynaklarin korunmasi, gelecegin
bitkisel {retiminin, dolayisiyla insanligin geleceginin
giivence altina alinmasi bakimindan zorunludur [1].

Fasulye (Phaseolus vulgaris L.), Leguminosae veya
Fabaceae(baklagiller) familyasi, Phaseolus cinsi icerisinde
yer almaktadir. Diinyada fasulyenin 150-200 arasinda
tiirtinlin oldugu ve bunlarin 20 adedinin insan beslenmesinde
kullanildig, en fazla yetistiriciligi yapilan tiiriin ise P.vulgaris
oldugu bilinmektedir [2,3]. Fasulye insan beslenmesinin
disinda hayvan beslenmesi, kozmetik sanayi ve boya yapimi
gibi alanlarda da kullanilmaktadir [4]. Diger yandan g¢apa
bitkisi olmasi, ekim ndébetine girmesi, derin kok yapist
sayesinde alt tabakalardaki besin elementlerini topragin
iistline tagimasi, topragi gevsetmesi, koklerinde Rhizobium
bakterisinin olusturdugu nodiiller sayesinde topraga azot
baglamas1 yoniinden 6nemli bir baklagil bitkisidir [5].

Kolombiya devri oncesinde Giiney Amerika, And bolgesi,
Arjantin ve Meksika’da 1slah edildigi arkeolojik ¢alismalarda
tespit edilmistir [6 - 9].

Gen havuzunun Orta Amerika (Mesoamerica) ve Giiney
Amerika (Andean) oldugu [10-16], Giiney Amerika gen
havuzundaki tiplerin; biiyiikk yaprakli, ticgen veya mizrak
seklinde brakteli, beyaz ¢icekli, bogum aralar1 uzun ve iri
tohumlardan olustugu, Orta Amerika gen havuzundaki
tiplerin ise; renkli ¢icekli, kalp veya oval brakteli oldugu
bilinmektedir [17].

Fasulyetilkemize 17. yy’da gelmis ve Tiirkiye kosullarina
uyum saglamis birbitkidir. Gen merkezi olmadig: halde,
Giiney-Dogu Anadolu ve Samsun-Tokat-Amasya mikro gen
merkezleri fasulye i¢in genetik ¢esitlilik merkezleridir [18].

Diinya toplam taze fasulye tiretimi 21.720.588 ton olup,
Cin 17.017.405 ton iiretimle ilk sirada, Endonezya 855.958
ton ile ikinci, Tirkiye 638.469 ton iretim ile i¢lincii
sirada yer almaktadir. Diinya toplam kuru fasulye iiretimi
26.529.580 ton olup, Myanmar 4.651.000 ton iiretimle ilk
sirada, Hindistan 4.110.000 ton ile ikinci, Brezilya 3.294.586
ton tretim ile dglincii ve Tirkiye 215.000 ton iiretimle
yirminci sirada yer almaktadir [19].

Tiirkiye’de 2016 yilinda 501.218 da alanda 640.836 ton
taze fasulye iretimi gergeklestirilmis olup tretimde ilk ii¢
siray1 Samsun (118.673 ton), Tokat (54.783 ton) ve Bursa
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Cizelge 1. Yerel fasulye materyallerinin toplanildigi ilge ve koy adlart

ilce adu Koy ve mahalle ad1 Toplanan
materyal sayisi
Merkez Corapgilar, Yolveren, Kopriilii, Kocatepe, Dortyol, Caykent 150
Ardesen Yamagdere, Ze}'/tinlik, KTn.'tuh.ls, Oku'mus, Ciraklar, Yamacdere cami Mah., Seslikaya, Senyamag, 150
Senyamag¢ Cami Mah., Piringlik, Seslikaya, Akkaya, Ortaalan, Beyazkaya, Hosdere
Cayeli Maden, Kaptanpasa, Seslidere, Kagkar, Kestanelik 33
Camlihemsin Senyuva, Kopriibasi, Muratkoy 46
Derepazari Erikli Liman1 Mah., Bahaddin Pasa, Sandiktas, Yaniktas, Esentepe, Maltepe, Biirticek 55
Findikli Hiirriyet Mah., Cennet kdy, Caglayan, Aslandere, Hara, Tepecik, Karaali, Beydere 79
Giineysu Kibledag, Ortakdy, Camlica, Yesilyurt, Dumankaya 90
Hemsin Bilen koy, Hilal koy, Camlica, Nurluca 70
L Derekdy Saray Mah., Kama koyii, Golyaka, Yerelma, Giirdere, Yesilyurt, Demirkapi, Yagcilar,
Ikizdere S N 152
Cevizlik, Ilicakdy
Iyidere Tashane, Biiyiikgiftlik, Denizgoren 37
Kalkandere Cayirli, Yokuslu, Medrese Mah., Gegitli, Hurmalik, Dagdibi Mah. 80
Pazar Kirazlik Mah., Handagi, Zafer Mah., Elmalik, Al¢ili, Kesikkoprii, Tiitiinciiler, Sendere, Kuzeyce, 08
Topluca
TOPLAM 1040

(53.890 ton) illeri almigtir. Tiirkiye toplam barbunya fasulye
(taze) tiretimi 79.704 ton olup tiretimde ilk ii¢ siray1 Samsun
(15.143 ton), Mugla (14.006 ton), izmir ( 8.663 ton) almistir.
Kuru fasulyede ise 235.000 ton {iretim gerceklestirilmis ve
ilk ti¢ sirada Konya (72.869 ton), Karaman (38.897 ton) ve
Nevsehir (21.424 ton) illeri yer almistir [20].

Genetik kaynaklarin karakterizasyonu, korunmasi ve
kullanilmasi, tarimdaki siirdiiriilebilirlik i¢in gereklidir.
Bitki genetik kaynaklari, yeni cesitlerin iiretilmesi veya
mevcut ¢esitlerin - gelistirilmesi igin tasarlanmis 1slah
cabalar1 i¢in 6nemlidir [21]. Islah programlarinda genetik
cesitliligin dar olmasi bazi rlinlerden beklenen genetik
ilerleme oranimi sinirlandirmaktadir ve bu durum fasulye
icin de gecerlidir. Genetik ¢esitlilik kaynagi olarak gen
bankalarinda depolanmis germplazmin kullanimi yiiksek
verimli cesitlerin gelistirilmesini kesinlikle etkileyecektir
[3].

Gen kaynaginin kullanilabilmesi i¢in kiiltiire alinmig
tiirlerin ve bunlarin yabani akrabalarinin genetik ¢esitliliginin
dagilimi ve yayiliminin detaylica bilinmesi gerekmektedir.
Bu ise DNA polimorfizmine dayanan teknolojilerin
kullanilmasini igeren bazi yontemler araciligryla daha etkin
basarilabilmektedir. DNA molekiiler markorleri (DNA
isaretleyicileri), ¢esitler arasindaki farklilik ve benzerliklerin
tespit edilmesi veya cesitlerle ebeveynleri arasindaki
benzerliklerin veya farkliliklarin belirlenmesinde oldukca
yaygin olarak kullanilmaktadir [22].

Molekiiler markirlar bitki genetigi ve 1slahinda yaygin
kullanim alanina sahiptirler. Siklikla; ¢esitlerin tanimlanmast
ve karsilastirilmast cins, tiir ve cesitler arasinda farkliliklart
(polimorfizm)  gosterecek markirlardan  yararlanilarak
gen kaynaklarmm tanimlanmasi, smiflandirilmas: ve gen
bankalarinin yonetimi, 1slah hat ve g¢esitlerinin parmak
izlerinin ¢ikarilmasiyla gesit patent haklarinin elde edilmesi
ve boylece 1slahg¢1 haklariin korunmasi saglanabilmektedir
[23,24].

Rize’de 55 bin hektar tarim ve 89 bin mera olmak iizere
toplam 144 bin hektar arazi bulunmakta olup bu arazilerin
%92’sinde ¢ay tarimi, %4.4’tinde findik, %1.22’sinde
kivi ve kalan arazilerde ise diger iriinlerin yetistiriciligi
yapilmaktadir Rize ilinde yillik yagisin ¢ok fazla olmasi,
yiiksek oranda nisbi nemin olmasi, giines 1s1gmin yetersizligi
ve tarim alanlarinin genel olarak engebeli olusu bitki
deseninin sinirlandirmaktadir. Tarim alanlarinin %90°1n1 cay
olusturmaktadir. Findik iiretimi 3 079.7 ha alanda yapilmakta
olup gaydan sonra ikinci {iriin durumundadir. flde narenciye
iriinleri ve az miktarda sebze, turunggiller, kivi (255.6 ha)

ve diger meyveler yetismektedir. Kivi yetistiriciligi son
yillarda Rize’de giderek iiretimi genisleyen bir faaliyettir.
Tarla bitkilerinin ekilis oran1 Tiirkiye genelinde %70
olmasina ragmen bu oran Rize’de %1.7’dir. Sebze ve siis
bitkileri %0.02, meyve ve narenciye alani ise %4.4 tiir. ilin
en fazla iiretimi olan ¢ay alanlari ise toplam tarim alanlariin
%91.8’ine  tekabiil etmektedir. Tirkiye’deki toplam
sebze iiretim miktarinin %0.01°1, baklagil sebzelerinin
%0.12°si, meyvesi yenen sebzelerin %0.002°si, yapragi
yenen sebzelerin % 0.09’u, sogan1 yumrusu ve kokii yenen
sebzelerin % 0.01°1 Rize’ye aittir. Toplam 4240 dekar alanda
sebze iiretimi yapilmaktadir[25].

Rize gibi genis tarim alanlar1 olmayan, topografik yapisi
egimli olan ve bu nedenlerle yogun konvansiyel tarimin ve
yeni gesit girisinin az oldugu cografyalar 6zellikle yerel
materyallerin siirdiiriilebilirligi i¢in 6zel dneme sahiptirler.
Bu ¢aligmamizda topladigimiz yerel fasulye materyalinin
tohum gorsel Ozellikleri dikkate alindiginda bile ¢ok
zengin oldugu sonucuna varilmistir. Toplanan materyalde
morfolojik ve molekiiler diizeyde tanimlama ¢aligmalarinin
yapilmas: gerekmektedir. Bu amagla tohum g¢ogaltilmasi
islemi, 2017 yii yaz doneminde gerceklestirilmistir.
Morfolojik ve molekiiler karakterizasyon ¢alismalar1 2018
ve 2019 yillarinda tamamlanacaktir.

MATERYAL VE YONTEM

Materyal toplamak i¢in hedef bdlgenin tespit edilmesi
amaciyla Rize Tarm Il Miidiirliigii kayitlari ile Master
Plam1 ve teknik elemanlarin bilgilerinden faydalanilarak
fasulye materyalinin toplanacagi alanlar belirlenmistir.
Fasulye populasyonlarmin toplanacagi koyler ziyaret
edilmis olup populasyonlarin toplandigi her bir ev ayr1 bir
ornekleme noktasi olarak degerlendirilmistir. 2014 Aralik
ayt ile 2015 yilinin Kasim ayi i¢indeki farkli zamanlarda
bolgeye surveyler yapilmak suretiyle toplanan fasulye
populasyonlarinin sayilari ile birlikte ilge ve kdylerin adlari
Cizelgel’de sunulmustur.

BULGULAR VE DEGERLENDIRME

Merkez ve ilgelere bagli 84 kdy ve mahalleden toplanan,
karisik ekim yapilan ev bahgelerinde yetistirilen fasulye
tohumlari, renklerine ve sekil 6zelliklerine gore ayrilarak
toplam 1040 6rnek elde edilmistir (Cizelge 1).

Merkez ve ilgelere bagli 0-2000 m rakim araligidaki
84 koy ve mahalleden 1040 fasulye 6rnegi temin edilmistir.
Kiiciik alanlarda, diger sebzelerle karisik bir sekilde
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yetistirilen sirik fasulye genotiplerinde ¢esitlilik fazladir.
Tohum rengi siyahtan beyaza, tek renkten ¢ok renkliye,
biiyiikten kiigiige, erkenciden gegciye, taze i¢ tohumu
tilketilenden tursuluk ic¢in iretilenlere kadar oldukca
biiylik bir varyasyon goriilmektedir. Toplanan materyalde
morfolojik ve molekiiler diizeyde tanimlama ¢aligmalarinin
yapilmasi gerekmektedir. Bu amacla tohum cogaltilmasi
islemi, 2017 yili yaz doneminde gerceklestirilmistir.
Morfolojik ve molekiiler karakterizasyon c¢alismalar1 2018
ve 2019 yillarinda tamamlanacaktir.

SONUC

Tarimsal iiretimde amag, bitkinin verim potansiyeline
ulasabilmesi icin gerekli girdileri saglayarak en {istiin
verimi elde etmektedir. Ancak, tim gelismis tekniklerin
uygulanmasina hizla artan diinya niifusunun gereksinimlerini
karsilayacak, tarimsal {Uretim artigini saglayacak yeni
cesitlerin gelistirilmesi zorunludur. Bu yo6nden yapilacak
calismalarda 1slah¢inin en biiyiik yardimcisi ‘Bitkisel Gen
Kaynaklarr’dir [26].

Ulkemizde son yillarda bitki genetik kaynaklarinm
aranmasi ve bulunmasina yonelik ¢ok sayida arastirma
yapilmaktadir. Universitelerimizde yapilan ¢alismalarin
biiyiik cogunlugu, yalnizca bitkiyi bulma ve yapilan ¢caligma
sonucu elde edilen bilgi ve materyali saklama seklindedir.
Farkli iiniversitelerimizin ilgili béliimleri ayni alanda ve
aynt bitkiler tizerinde defalarca ¢alismaktadir. Arama ve
bulma konusundaki beceri ne yazik ki bunlarin ekonomik
degere  ¢evrilmesi  konusunda  ger¢eklesmemektedir.
Halbuki bu materyalin en 6nemli katkisi, ekonomik 6neme
sahip 0Ozelliklere iliskin genlerin ¢ikarilip kullanilmasi
ile saglanabilecektir. Elde edecegimiz genleri dogrudan
kendi {irtinlerimizde kullanarak ya da patent hakk: karsili1
satarak saglanacak kazancimiz, sahip oldugumuz bitkisel
gen kaynagi zenginligimiz dikkate alindiginda, ¢ok biiylik
olacaktir [27].

Yerel cesitler ya da kdy cesitleri, zaman iginde
geleneksel iiretimin bir sonucu olan dogal seleksiyon yoluyla
kirsalda yasayanlarin gereksinim ve yasam kiiltiirlerine
gore gelismistir. Boylelikle yetistirildikleri ortama uyum
saglayan flriinler elde edilmistir. Geleneksel tarimin en
o6nemli kaynaklarindan biri olan yerel tohumlar ve bu
tohumlarin dolasim mekanizmasi, yiizyillardir diinyanin her
yerindeki ciftgiler arasinda dnemli toplumsal, ekonomik ve
cevresel ciktilar olusturmustur. Ancak endiistriyel tarimin
yayginlagmasiyla birlikte geleneksel tarim dar alanlara
sikismis ve elde edilen {rlinlerin pazar sansi oldukca
azalmistir. Rize gibi cografiolarak daglik, egimli, dar bir
yapist olan ve daha c¢ok geleneksel tarimin uygulandigi,
yeni ¢esit girisinin az oldugu bolgeler ozellikle yerel
aksesyonlarin korunmasi ve siirdiiriilebilirligi agisindan
onemlidir. Arastirict olarak goérevimizin yasanacak gen
kayiplarinin en aza inebilmesi i¢in bu tiir alanlarda materyal
toplama ve koruma altina almak oldugu diistiniilmektedir.
Yerel genotiplerin saflagtirilarak ticari ve stiin vasifl,
homojen yapili ¢esitlerin gelistirilmesi 6nem tagimaktadir.
Rize ilindeki genetik ¢esitliligin kaynaginin belirlenmesi ve
gruplandirma ardindan tekrarlanan genotiplerden kaginilarak
cesitlere ulasilmasi gerekmektedir. Bunun i¢in c¢aligmalar
devam etmektedir.
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